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FORMATION
1995 DEA deBiologie Cellulaire et Moléculaire, Université Grenoble | (Mention AB).
1994 Maitrise de Biologie Moléculaire et Génétique, Université Paris X1 (Mention AB).
1988 Baccalauréat, série D.

EXPERIENCES PROFESSIONNELLES

1999...
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COMPETENCES
Techniques:

Informatique:

Langues:

CNG (Centre National de Génotypage) - Equipe Production génotypage (CDI).
Responsable de |a base des marqueurs et de la qualité du génotypage. Mise en production
de nouveaux margueurs. Gestion de la base des marqueurs, participation au projet de
mise en cauvre d' un outil informatique complet de gestion de la production (LIMS,
Cimarron). Encadrement de 5 techniciens supérieurs.

GENETHON - Equipe psoriasis (CDD d'un an). Etude du réle du systeme HLA dansle
psoriasis et classification des familles afin d affiner les résultats de génotypage.
Identification de nouvelles localisations par génotypage, d'une autre maladie
dermatologique : lesichthyoses

INSERM U 359 de recherche sur la drépanocytose (Pointe a Pitre, Guadel oupe). Service
national comme volontaire de l'aide technique (16 mois). Etude de la variabilité
d'expression de la drépanocytose. Fréquence et caractérisation des a-thalassémies de
type non délétionnel en Guadel oupe.

CENG (Centre d’ Etude Nucléaire de Grenoble). Laboratoire de biochimie microbienne.
Projet de DEA (10 mois). Surexpression et purification de la protéine IHF (Integration
Host Factor) de Pseudomonas aeruginosa. Détermination des constantes d’ affinité de
IHF pour les promoteurs algD et algB.

Divers stages en laboratoires de biochimie microbienne, toxicologie et microbiologie au
CENG et au sein de lasociété EUGENE GALLIA.

Biologie Moléculaire: génotypage en sonde fluorescente ou en sonde froide, typage
HLA, recherche d' a-thalassémies (préparation dADN a partir de sang total, southern-
blot, séquencage), surexpression de genes (clonage, éectroporation), étude des
interactions ADN/protéines (gel retard, analyse au Phosphorimager), régulation
transcriptionnelle d’un gene in vivo (conjugaison, dosage enzymatique). Biochimie:
purification de protéines (culture de bactéries en fermenteur de 10 litres, gels SDS-
PAGE). Culture Cellulaire. Microbiologie.

Logiciels de génotypage : GenScan et Genotyper (ABI), logiciels d’ analyse des données
sous UNIX (calcul de linkage,...). Bases de données (Sybase): langage SQL,
programmation Perl, utilitaires développés en interne. Environnement Mac et PC : Word,
Excel et autreslogiciels.

Anglais (lu, écrit, parlé). Espagnol.
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